Zmeéna cilového mista

m Ochrana cilového mista: bakterie jsou schopny

produkce proteinu, ktery kompetuje o vazebné

misto antibiotika. Vétsina téchto proteinl je

kédovana plazmidoveé. Prikladem je rezistence

vUci fluorochinolontm, kdy dochazi k produk-

ci Qnr proteinu, ktery kompetuje o vazebné

misto DNA gyrazy a topoizomerazy IV spolec-

né s molekulou antibiotika, a tim snizuje jeho

ucinnost (5).

Modifikace cilového mista: tento mechanismus

rezistence je jednim z nejbéznéjsich. Vyskytuje

se témér u kazdé skupiny antibiotik. Mechanis-

my jsou nasleduijici:

= mutace cilového mista: prikladem je rezis-
tence vUci fluorochinolontim, které plsobf
diky vazbé na DNA gyradzu a topoizomerazu
IV; v pfipadé mutaci téchto proteint dochazi
ke sniZzeni vazebné aktivity antibiotika (5),

= enzymatickd zména cilového mista: na-
pifklad produkce enzymu schopného
metylovat ribosom; na takto metylovany
ribozom se nemUZe navazat makrolidové
antibiotikum (5),

= kompletni ndhrada nebo bypass cilového
mista: tento typ rezistence se uplatfiuje napfi-
klad pfi vzniku rezistence na penicilinova anti-
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biotika; Uc¢inek penicilind spociva ve vazbé na
penicilin binding protein (PBP); PBP je enzym
nezbytny k transpeptidaci a transglykosidaci
peptidoglykanu; tyto vazby zabezpecuiji sta-
bilitu bakteridlni membrany; napt. meticilin
rezistentni Staphylococcus aureus produkuje
PBP 2a, ktery ma nizkou afinitu k penicilino-
vym antibiotiklim a tim obchazi cilové misto
antibiotika (5).

EPIDEMIOLOGICKA SITUACE
REZISTENTNICH BAKTERII
V EVROPE

Organizace European Centre for Disease Pre-
vention and Control (ECDC) pravidelné sleduje
rezistence jednotlivych bakterii vic¢i vybranym
skupinam antibiotik v evropskych zemich (7).
Posledni data vydana v listopadu 2017 vycha-
zeji ze situace v letech 2013-2016. Pravidelné
sledovanymi antibiotiky jsou: aminopeniciliny,
fluorochinolony, Ill. generace cefalosporind, ami-
noglykosidy a karbapenemy. Miru rezistence
vybranych uropatogenl vUci sledovanym anti-
biotikiim uvadi tabulka 2.

Tab. 2. Podil rezistentnich izoldtd vybranych bakterif vici sledovanym antibiotikim (%) (7)
Tab. 2. Resistance rates of selected bacteria to antibiotics (%) (7)
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Escherichia coli
586% | 574% | 21% 24% | 98% | <01%
Klebsiella spp. 34,5 % 246% | 257 % 19 % 6,1 % 8,5 %*
Pseudomonas 339% 15% | 13% | 10% | 15% | <1%° | 163%
aeruginosa
0
Staphycococcus aureus 19.8 % 16,6 % 13,7 %
(1-50)
Enterococcus faecalis 30,5 %
(12-56)
Enterococcus faecium 11,8 %
(0-46)
* citlivost pro kolistin neni sledovdna vsemi zemémi
* sensitivity to colistin is not monitored in all countries
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