logie, v némz zésadni roli hraje koncept diverzity
(blize viz tabulka 2).

Lidsky MM je dle dosavadnich poznatkd z drtivé
vetsiny tvofen ctyfmi hlavnimi kmeny (z celkovych
deviti, které byly v moci popsany): Proteobacteria,
Firmicutes, Bacteroidetes a Actinobacteria (8, 9, 10,
18) vlastni data autor(). V souvislosti s urogeni-
talnim systémem bylo dosud popsano 562 rliz-
nych bakteridlnich druht néleZejicich do 210 rodd
a predstavujicich 21,4 % prokaryotické diverzity
lidského organismu. Celkem 350 (62,3 %) z téchto
562 druhl se vyskytuje i jako soucast stfevniho
mikrobiomu (18).

MM se lisf u obou pohlavi druhovou skladbou
a zastoupenim rod0 z hlediska relativni abundan-
ce. Velmi ¢asto dominuje mikrobiomu pouze je-
den rod, ktery pfedstavuje vétsinu detekovanych
sekvenci; analogicky ke stfevnimu mikrobiomu,
kde se hovoli o enterotypech, se u MM pouziva
vyraz urotyp (1). U 60 % Zen dominuje MM rod
Lactobacillus, u 22 % rod Gardnerella a u ostat-
nich se vyskytuje smés rlznych druhl bez zjevné
dominance jednoho z nich (19, 20). Biologicky
vyznam ani potencialni klinicky dopad tohoto
fenoménu nenf zatim ziejmy (14). Dal3i rody, které
byvaji v zenském MM bézné detekovatelné, jsou
(metodikou EQUC prokézané) Corynebacterium,
Streptococcus, Actinomyces a Staphylococcus (8).
EQUC je schopna odhalit 66 % bakterialni abun-
dance zdravého zenského MM. Zbylé mikroor-
ganismy detekovatelné pomoci NGS pfedstavujf
anaerobni rody Propionimicrobium, Varibaculum,
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Atopobium z kmene Actinobacteria; Peptoniphi-
lus, Megasphaera, Finegoldia z kmene Firmicutes;
a Prevotella z kmene Bacteroidetes (21). Muzsky
mikrobiom je dosud méné podrobné popsan nez
Zensky. Jako dominantni rod se zpravidla uvadi
Staphylococcus, Streptococcus a pfipadné Coryne-
bacterium (20, 22), dle nasich vlastnich dat se kro-
mé nich (a v nasem souboru ¢astéji) vyskytovala
Pseudomonas a Prevotella.

Stabilita MM v Case je jednou z dlleZitych ota-
zek, na které se bude muset zaméfit dalsi vyzkum.
Data z HMP naznacuji, ze mikrobiomy jednotli-
vych lokalizaci v organismu jsou v ¢ase stabilni
@). Vzhledem k fyziologickym zméndm (vcetné
hormonalnich) v procesu starnuti se viak vyvoj
MM da predpokladat, byt dosavadni poznatky se
v tomto ohledu rozchazeji (23, 24). Dle jedné studie
se napf. rody Jonquetella, Parvimonas, Proteiniphilum
a Saccharofermentans vyskytovaly u obou pohla-
vi vyhradné ve vékové skupiné 70+ (23), coz ale
napf. nase vlastni data nepotvrzuiji.

Vlbec prvni studif, kterd nabourala postulat
o sterilité zdravé moci, byla prace Siddiqui et al,,
ktefi v moci osmi zen s negativnim vysledkem
standardnf kultivace detekovali a metodou pyro-
sekvenovani (plvodni technika NGS pred zavede-
nim masivniho paralelniho sekvenovani) desifrovali
bakterialni 165 rDNA. Nejvice zastoupené kmeny
byly kromé Ctyf vyse uvedenych jesté Fusobacteria
a nejc¢astéjsimi rody byly Lactobacillus, Prevotella
a Gardnerella (3). Dalsi prvenstvi, tentokrat pro de-
tekci MM metodou EQUC, patfi tymu Hilt et al,,

Tab. 2. Koncept diverzity a dalsi vybrané pojmy pouZivané v popisu mikrobiomu (38). OTU - operacni taxono-

mickd jednotka, blize viz text

Tab. 2. The notion of diversity and other selected terms explained (38). OTU - operational taxonomic unit, see

text for details

diverzita

rozmanitost zastoupeni mikroorganismU ve vzorku

alfa-diverzita = rozmanitost druhd v rdmci vzorku (méfitkem alfa-diverzity jsou napt. Chao index a déle také
Simpsonlv a Shannontv index, které berou v potaz druhovou bohatost (richness) i druhovou vyrovnanost
(evenness))

beta-diverzita = rozdily v zastoupeni mikroorganism( mezi vice vzorky (méfitkem beta-diverzity je napf.
Bray-Curtisdv index nebo Serensendv index)

abundance | pocet jedinct ve vzorky; relativni abundance = pomér poctu jedincl dané OTU k celkovému poctu mikro-

organismU ve vzorku

richness bohatost — celkovy pocet odlisnych OTU ve vzorku (zéleZi na hloubce sekvenovani)

evenness vyrovnanost — rovnomernost zastoupeni OTU ve vzorku; dokonald vyrovnanost nastavd, pokud kazda OTU

(nebo obecné kazda kategorie) ve vzorku ma stejny pocet ¢lend
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